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‘ Padova

UNIVERSITA

Ricerca, nasce "Argot”
Sherlock Holmes del Dna

(F.Cap.) Lo Sherlock Holmes del Dna che aiuta gli scienziati a
risparmiare tempo e denaro. Un nuovo metodo per annotazio-
nie funzionale di genomi, chiamato Argot, é stato sviluppato da
un gruppo di giovani ricercatori guidato da Stefano Toppo e
composto da Enrico Lavezzo e Marco Falda, tutti appartenen-
ti al Dipartimernito di Medicing molecolare dell'Universita di
Padova diretto dal prof. Giorgio Pali. Il programma e stato
portate avanti con Yessenziale collaborazione di Paolo Fonta-
na della Fondazione Edmund Mach di San Michele all'Adige
ed ¢ risultato tra 1 migliori nella competizione internazionale
CAFA (Critical Assessment of Funetion Annotations) di
predizione di funzione a cui hanno partecipato i pin affermati
gruppi di ricerca mondiali. I risultati, nella prestigiosa rivista
"Nature Methods”, cnnfex_'qu;r{a' TUniversita di Padova ai
ricerca che ha importanti ricadute nella comprensione della
funzione delle proteine. «L/affinamento di programmi di
predizione di funzione di ultima generazione, come Argot -
spiega Toppo - consentivd di acguisire una conoscenza
sempre pil dettagliata dei meccanismi molecolari dei proces-
si biologici ed aluterd gli scienziati ad indirizzare meglio i
propri esperimenti di laboratorios.

B sy

Furto del_ Lab, ladri avcolpo sicuro
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RICERCA: UNIVERSITA' PADOVA, NUOVO METODO
PER ANNOTAZIONE GENOMI

10:40 05 FEB 2013

(AGI) - Padova, 6 feb. - Un nuovo
metodo per Fannotazione funzionale
di genomi, chiamato Argot, e' stato
sviluppato da un gruppo di giovani
ricercatori guidato da Stefano Toppo
e composto dai doftori Enrico
Lavezzo e Marco Falda, tutti
appartenenti al Dipartimento di
Medicina Molecolare dell'Universita’
di Padova. | risultati del programma,
portato avanti con la collaborazione
di Paolo Fontana della fondazione
Edmund Mach di San Michele
all'Adige, sono stati pubblicati di
recente nella prestigiosa rivista "Nature Methods” e sono stati presentati alla conferenza
internazionale ISMB (Intelligent Systems for Molecular Biology), tenutasi a Long Beach - Los
Angeles nel luglio 2012. Si tratta, spiega I'universita' di Padova, di un "risultato tra i migliori, a
un passo dal primo posto, nella competizione internazionale CAFA (Critical Assessment of
Function Annotations) di predizione di funzione a cui hanno partecipato i piu' affermati e noti
gruppi di ricerca mendiali”. Questo importante riconoscimento pone 'Universita' di Padova ai
massimi livelli di competitivita' internazionale in un'area di ricerca di base che ha importanti
ricadute nella comprensione della funzione delle proteine. "L'affinamento di programmi di
predizione di funzione di ultima generazione, come Argot - spiega Toppo - consentira’ di
acquisire una conoscenza sempre piu' dettagliata dei meccanismi molecolari dei processi
biologici ed aiutera’ gli scienziati ad indirizzare meglio i propri esperimenti di laboratorio,
permettendo loro di sviluppare teorie ed ipotesi piu' mirate e di abbatiere cosi' costi e tempi
della ricerca”. Le originali idee del nuovo algoritmo Argot si basano su una complessa
infrastruttura bicinformatica che sfrutta dei vocabolari strutturati, chiamati ontologie, in grado di
definire in modo dettagliato la funzione dei geni e di essere facilmente utilizzati da parte dei
calcolatori. In questo modo e' stato possibile sfruttare la potenza dei server attualmente
disponibili ed ospitati nella struttura informatica dei laboratori di proteomica di via Orus a
Padova, i quali servono anche diverse altre esigenze di analisi di dati che vanno dalla genomica
alla spettrometria di massa. Il servizio di predizione di funzione Argot €' liberamente accessibile
alla comunita’ scientifica come servizio web al sito
hitp:ffwww.medcomp.medicina. unipd.iVArgot2/. (AGH Ve1/Bru
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SCIENZA. Risultato diun gruppo dilavoro dellUniversita di Padova

Ricerca, nasce Argot
investigatore del Dna

Lalgoritmo fara risparmiare tempo e denaro

Un nuovo metodo per 'anno-
tazione funzionale di genomi,
chiamato Argot, é stato svilup-
pato da un gruppo di giovani
ricercatori dell’universita di
Padova.

Lasquadra guidata da Stefa-
no Toppo eracompostadaEn-
rico Lavezzo e Marco Falda,
tutti appartenenti al Diparti-
mento di Medicina Molecola-
rediretto dal profESSOR Gior-
gio Palii. Il programma € stato
portato avanti con U'essenzia-
le collaborazione di Paolo Fon-
tana della Fondazione Ed-
mund Mach di San Michele al-
I’Adige ed & risultato tra i mi-
gliori, a un passo dal primo po-
sto, nella competizione inter-
nazionale Cafa (Critical Asses-
sment of Function Annota-
tions) di predizione di funzio-
ne a cui hanno partecipato i
pil affermati e noti gruppi di
ricercamondiali.

Le originali idee del nuovo al-
goritmo Argot si basano su
una complessa infrastruttura
bioinformatica che sfrutta dei
vocabolari strutturati, chia-
mati ontologie, in grado di de-
finire in modo dettagliato la
funzione dei geni e di essere
facilmente utilizzati da parte
dei calcolatori. In questo mo-
do ¢ stato possibile sfruttare
la potenza dei server attual-
mente disponibili ed ospitati
nella struttura informatica

Lastoricasede dell'Universita di Padova

dei laboratori di proteomica
di via Orus a Padova, i quali
servono anche diverse altre
esigenze di analisi di dati che
vanno dalla genomica alla
spettrometria di massa.

I risultati, pubblicati di re-
cente nella rivista Nature
Methods, sono stati presenta-
ti alla conferenza internazio-
nale Ismb (Intelligent Sy-
stems for Molecular Biology),
tenutasi a Long Beach - Los
Angeles nel luglio 2012. Que-
storiconoscimento ponel’ate-
neodi Padova ai massimi livel-
1li di competitivita internazio-
nalein un’areadiricercadiba-

se che ha importanti ricadute
nella comprensione della fun-
zione delle proteine.
«Laffinamento di program-
mi di predizione di funzione
di ultima generazione, come
Argot-spiegail dottor Toppo-
consentira di acquisire una co-
noscenza sempre piu detta-
gliata dei meccanismimoleco-
lari dei processi biologici ed
aiutera gli scienziati ad indi-
rizzare meglio i propri esperi-
menti di laboratorio, permet-
tendo loro di sviluppare teo-
rie ed ipotesi pili mirate e di
abbattere cosi costi e tempi
dellaricerca».e
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PADOVA."Argot” investiga ildna

Sichiama “Argot”il nuovo metodo per l'annotazione funzionale
digenomi. |l progetto & stato sviluppato daun gruppo di
ricercatoridelluniversita di Padova.
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Universita di Padova

Via al progetto Argot
investigherail Dna

# PADOVA - Un nuovo metodo per l'an-
notazione funzionale di genomi, chia-
mato Argot, & stato sviluppato da ri-
cercatori dell'universita di Padova. Il pro-
gramma & risultato tra i migliori nella
competizione Critical Assessment of
Function Annotations a cui hanno par-
tecipato affermati gruppi di ricerca mon-
diali. Le idee di Argot si basano su una
infrastruttura bioinformatica che sfrutta
vocabolari strutturati in grado di definire
la funzione dei geni e di essere utilizzati
da parte dei calcolatori.

VENETO

Berde 13 vita travolto da un'auto
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Ricerca, nasce Argot per annotazione funzionale
genomi

(AIS) Padova, 5 feb 2013 - Un nuovo metodo per l'annotazione funzionale di genomi, chiamato Argot, €
stato sviluppato da un gruppo di giovani ricercatori guidato dal dott. Stefano Toppo e composto dai dottori
Enrico Lavezzo e Marco Falda, tutti appartenenti al Dipartimento di Medicina Molecolare dell'Universita
di Padova diretto dal prof. Giorgio Palu. Il programma ¢& stato portato avanti con 1’essenziale
collaborazione del dott. Paolo Fontana della Fondazione Edmund Mach di San Michele all’ Adige ed ¢
risultato tra 1 migliori, a un passo dal primo posto, nella competizione internazionale CAFA (Critical
Assessment of Function Annotations) di predizione di funzione a cui hanno partecipato 1 piu affermati e
noti gruppi di ricerca mondiali.

I risultati, pubblicati di recente nella prestigiosa rivista «Nature Methods», sono stati presentati alla
conferenza internazionale ISMB (Intelligent Systems for Molecular Biology), tenutasi a L.ong Beach —
Los Angeles nel luglio 2012. Questo importante riconoscimento pone 1’Universita di Padova ai massimi
livelli di competitivita internazionale in un’area di ricerca di base che ha importanti ricadute nella
comprensione della funzione delle proteine.

«affinamento di programmi di predizione di funzione di ultima generazione, come Argot — spiega il
dott. Toppo -, consentira di acquisire una conoscenza sempre piu dettagliata dei meccanismi molecolari
dei processi biologici ed aiutera gli scienziati ad indirizzare meglio i propri esperimenti di laboratorio,
permettendo loro di sviluppare teorie ed ipotesi piu mirate e di abbattere cosi costi e tempi della ricerca».

Le originali idee del nuovo algoritmo Argot si basano su una complessa infrastruttura bioinformatica che
sfrutta dei vocabolari strutturati, chiamati ontologie, in grado di definire in modo dettagliato la funzione

dei geni e di essere facilmente utilizzati da parte dei calcolatori. In questo modo ¢ stato possibile sfruttare
la potenza dei server attualmente disponibili ed ospitati nella struttura informatica dei laboratori di
proteomica di via Orus a Padova, 1 quali servono anche diverse altre esigenze di analisi di dati che vanno
dalla genomica alla spettrometria di massa.

Il servizio di predizione di funzione Argot ¢ liberamente accessibile alla comunita scientifica come
servizio web al sito http://www.medcomp.medicina.unipd.it/Argot2/.
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Creato a Padova Argot, 'algoritmo investigatore del
dna

Un nuovo metodo per 'annotazione funzionale di genomi, chiamato Argot, & stato sviluppato
da un gruppo di giovani ricercatori dell’'universita di Padova

PADOVA. Un nuovo metodo per 'annotazione funzionale di genomi,

chiamato Argot, & stato sviluppato da un gruppo di giovani ricercatori

dell'universita di Padova. La squadra guidata da Stefano Toppo era composta da Enrico Lavezzo e Marco Falda, tutti
appartenenti al Dipartimento di Medicina Molecolare diretto dal prof. Giorgio Palu. Il programma & stato portato avanti
con l'essenziale collaborazione di Paolo Fontana della Fondazione Edmund Mach di S8an Michele all Adige ed & risultato
tra i migliori, a un passo dal primo posto, nella competizione internazionale Cafa (Critical Assessment of Function
Annotations) di predizione di funzione a cui hanno partecipato i pit affermati e noti gruppi di ricerca mondiali.

Le originali idee del nuovo algoritmo Argot si basano su una complessa infrastruttura bioinformatica che sfrutta dei
vocabolari strutturati, chiamati ontologie, in grado di definire in modo dettagliato la funzione dei geni e di essere
facilmente utilizzati da parte dei calcolatori. In questo modo & stato possibile sfruttare la potenza dei server attualmente
disponibili ed ospitati nella struttura informatica dei laboratori di proteomica di via Orus a Padova, i quali servono anche
diverse altre esigenze di analisi di dati che vanno dalla genomica alla spettrometria di massa. | risultati, pubblicati di
recente nellarivista Nature Methods, sono stati presentati alla conferenza internazionale Ismb (Intelligent Systems for
Molecular Biology), tenutasi a Long Beach - Los Angeles nel luglio 2012.

Questo riconoscimento pone l'ateneo di Padova ai massimi livelli di competitivitd internazionale in un’area di ricerca di
base che ha importanti ricadute nella comprensione della funzione delle proteine. «Laffinamento di programmi di
predizione di funzione di ultima generazione, come Argot - spiega il dott. Toppo -, consentird di acquisire una
conoscenza sempre pil dettagliata dei meccanismi molecolari dei processi biologici ed aiutera gli scienziati ad
indirizzare meglio i propri esperimenti di laboratorio, permettendo loro di sviluppare teorie ed ipotesi piu mirate e di
abbattere cosi costi e tempi della ricerca».

05 febbraio 2013
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Argot, scoperta dell'Ateneo di
Padova per abbattere costi e tempi di
ricerca

Il nuovo algoritmo € in grado di definire in modo dettagliato la funzione dei geni ed &
facilmente utilizzabile da parte dei calcolatori. La squadra di ricercatori appartiene al
dipartimento di Medicina molecolare

di Redazione - 5 febbraio 2013

"Aiuteré gli scienziati ad indirizzare meglio i propri esperimenti
di laboratorio, permettendo loro di sviluppare teorie ed ipotesi piu
mirate e di abbattere cosi costi e tempi della ricerca". Cosi |l
dottor Stefano Toppo spiega in termini concreti i vantaggi del
nuovo algoritmo "Argot", messo a punto dal suo team di giovani
ricercatori composto dai dottori Enrico Lavezzo e Marco Falda,
tutti appartenenti al dipartimento di Medicina molecolare diretto
dal professor Giorgio Palu dell'Universita di Padova.

LA SCOPERTA. Argot si basa su una complessa infrastruttura
bioinformatica che sfrutta dei vocabolari strutturati, chiamati
ontologie, in grado di definire in modo dettagliato la funzione dei
geni e di essere facilmente utilizzati da parte dei calcolatori. In
questo modo & stato possibile sfruttare la potenza dei server attualmente disponibili ed ospitati nei
laboratori di proteomica di via Orus a Padova. "L'affinamento di programmi di predizione di funzione di
ultima generazione, come Argot - spiega il dottor Toppo - consentira di acquisire una conoscenza
sempre piu dettagliata dei meccanismi molecolari dei processi biologici ed aiutera gli scienziati ad
indirizzare meglio i propri esperimenti di laboratorio".

RICERCA PADOVANA AL TOP. Il progetto, realizzato in collaborazione con il dottor Paolo Fontana
della fondazione Edmund Mach di San Michele all'Adige, & risultato tra i migliori, a un passo dal primo
posto, nella competizione internazionale Cafa (Critical Assessment of Function Annotations) di
predizione di funzione a cui hanno partecipato i piu affermati e noti gruppi di ricerca mondiali. | risultati,
pubblicati di recente nella rivista Nature Methods, sono stati presentati alla conferenza internazionale
Ismb (Intelligent Systems for Molecular Biology), tenutasi a Long Beach - Los Angeles nel luglio 2012.
Questo riconoscimento pone l'ateneo di Padova ai massimi livelli di competitivita internazionale in
un'area di ricerca di base che ha importanti ricadute nella comprensione della funzione delle proteine.
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Ricerca: nasce 'Argot' investighera' Dna

Aiutera’' gli scienziati a risparmiare tempo e denaro
0S5 febbraio, 12:24

(ANSA) - PADOVA, 5 FEB - Un nuovo metodo per l'annotazione funzionale di genomi, chiamato Argot,
e' stato sviluppato da ricercatori dell'universita' di Padova.

Il programma €' risultato tra i migliori nella competizione Critical Assessment of Function Annotations a
cui hanno partecipato affermati gruppi di ricerca mondiali. Le idee di Argot si basano su una infrastruttura
bioinformatica che sfrutta vocabolari strutturati in grado di definire la funzione dei geni e di essere
utilizzati da parte dei calcolatori.
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italiano per investigare il Dna

Un metodo per l'annotazione funzionale di genomi sviluppato all'universita di Padova aiutera gli scienziati ad indirizzare meglio i propri esperimenti, facilitando
teorie ed ipotesi pit mirate e abbattendo costi e tempi della ricerca

ECCO Argot, un nuovo metodo per l'annotazione funzionale di genomi, che velocizzera
le indagini del Dna. L'algoritmo & stato sviluppato da un gruppo di giovani ricercatori
dell'universita di Padova, guidati dal dottor Stefano Toppo all'interno del Dipartimento di
Medicina Molecolare diretto dal professor Giorgio Palu. Il programma & stato portato
avanti con l'essenziale collaborazione del dottor Paolo Fontana della Fondazione
Edmund Mach di San Michele all'Adige ed & risultato tra i migliori, a un passo dal primo
posto, nella competizione internazionale Cafa (Critical Assessment of Function
Annotations) di predizione di funzione a cui hanno partecipato i piu affermati e noti
gruppi di ricerca mondiali.

Le originali idee del nuovo algoritmo Argot si basano su una complessa infrastruttura bioinformatica che sfrutta dei vocabolari
strutturati, chiamati ontologie, in grado di definire in modo dettagliato la funzione dei geni e di essere facilmente utilizzati da parte
dei calcolatori. In questo modo & stato possibile sfruttare la potenza dei server attualmente disponibili ed ospitati nella struttura
informatica dei laboratori di proteomica a Padova, che servono anche diverse altre esigenze di analisi di dati che vanno dalla
genomica alla spettrometria di massa.

| risultati, pubblicati di recente su Nature Methods, sono stati presentati alla conferenza internazionale Ismb (Intelligent Systems
for Molecular Biology), tenutasi a Long Beach, Los Angeles nel luglio 2012.

"L'affinamento di programmi di predizione di funzione di ultima generazione, come Argot", spiega il dottor Toppo, "consentira di
acquisire una conoscenza sempre piu dettagliata dei meccanismi molecolari dei processi biologici ed aiutera gli scienziati ad
indirizzare meglio i propri esperimenti di laboratorio, permettendo loro di sviluppare teorie ed ipotesi piu mirate e di abbattere cosi
costi e tempi della ricerca".

(05 febbraio 2013) © RIPRODUZIONE RISERVATA
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Ecco Argot, il nuovo algoritmo italiano per
investigare il Dna
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Un metodo per 'annctazione funzionale di genomi sviluppato alfuniversita
di Padova aiutera gli scienziati ad indirizzare meglio | propri esperiment,
facilitando feorie ed ipotesi pil mirate e abbattendo costi e tempi della
ricerca
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Nasce Argot e studiera il Dna. Viene dalla Universita di

Padova
Martedi, 5 febbraio 2013 - 13:29:00

Un nuovo metodo per I'annotazione funzionale di genomi, chiamato Argot, & stato sviluppato da ricercatori
dell'universita di Padova. Il programma é risultato tra i migliori nella competizione Critical Assessment of
Function Annotations a cui hanno partecipato affermati gruppi di ricerca mondiali.

Le idee di Argot si basano su una infrastruttura bioinformatica che sfrutta vocabolari strutturati in grado di
definire la funzione dei geni e di essere utilizzati da parte dei calcolatori.
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E nato Argot
I’algoritmo del Dna
«Abbattera i costi»

Ungruppo digiovani
ricercatori dell’universitadi
Padovaha sviluppato Argot, un
nuovo metodo per
I’annotazione funzionale di
genomi. La squadra guidatada
stefano Toppo (foto) @
compostadaEnricolavezzoe
MarcoFalda, tutti
appartenential Dipartimente
di Medicina Molecolare diretto
dal prof. Giorgio Palii. 1}
programma, pertato avanti
conla collaborazionedi Paolo
Fontanadella Fondazione
Edmund Mach, érisultato trai
migliori nella competizione
internazionale Cafa (Critical
Assessment of Function
Annotations) di predizione di
funzione, a cuihanno
partecipatoipia affermatie
sruppi diricerca mondiali.

Le idee del nuovo algoritmo
Argotsibasanosuuna
complessainfrastruttura
bioinformatica che sfruttadei
vocaholari strutturati,
chiamationtologie, ingrado di
definirein modo dettagliatola
funzione dei geni e di essere
facilmente utilizzati da parte
dei calcolatori. «L’affinamento
di programmidi predizionedi
funzione diultima
generazione, come Argot»,
spiega Toppo. «Consentira di
acquisire una conoscenza
sempre piti dettagliata dei
meccanismi molecolari dei
processi biologici e aluteragli
scienziatia indirizzare meglio
gli esperimenti di laboratorio,
permettendo loro di sviluppare
teorie piimirate e abhattere
costi e tempi dellaricercar.
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